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Prediction of HLA-A2-restricted CTL epitope derived from human melanoma
antigen MART-1

WANG Li, WU Yu-zhang (Institute of Immundogy PLA, Third Military Medical University, Chongging 400038, China)

Abstract: Objective To predict the HLA-A 2-restricted CTL epitopes of human melanoma antigen
MART-1. Methods The CTL epitopes of MART-1 were predicted by HLA-A2-binding peptide super-
motif prediction method combined with the polynomial method. Results Six CTL epitope candidates
(nonamers ) derived from the antigen MART-1 were selected and binding well to HIA-A2 molecules.
Conclusion These nonamers having high affinity with HLA-A2 molecules. Tt may be useful in the de-
sign of therapeutic peptide vaccine for tumor and as immunotherapeutic strategies against melanoma.
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1.2 CTL &RAZFR MGG AB K - 77 5 . Ri '
HLA , s MHC
s HIA — 24,
(Allde-specific consensus motif) HLA
s HLA 2
’ 2.1 RAFITERMN
(Supemnotif) . HLA- 1 VAR ’
- HIAT 4 o ARASBT 12 . : FAAGIGILT (26 ~ 34) . AAGIGILTV
B44 7, HLA—A2
T (P9) (27~ 35 .GILTVLGV(31~ 39). ILTVILGVL(32 ~ 40) . LTVILGVLL
. D. w. an. W (33 ~ 41). TVILGVILL (34 ~ 42). AIMDKSILHV (54 ~ 64). SL-
. HVGTQCA(61 ~ 69) . HVGTQCALT (63 ~ 71) . PVVPNAPPA (95 ~
13 giﬁ:ﬂ\‘ﬁﬁ 103) NAPPAYEKL(99~ 107).
R L 2.2 I H L KRS AKX AR
) MHC 12 Sisum : Sisam (26~ 34)
Ri. ; R 1Cs =—125.24 Sisum (27 ~ 35)= — 24. 89, Sisum (29 ~ 37) =
log10 Cy —24.75 Sisum(31~39)=—22, Sisum(32~40)=—23. 28 Sisum
MHC 50% 20 (33~41)= —24. 46 Sisum (43 ~42)=—23, Sisum (56 ~ 64) =
1~9 Ri 114 —21.44, Sisum (61~ 69)=—22.03, Sisum(63 ~71)= —24. 17,
Sisum (95 ~ 103)=—23.37, Sisum(99~ 107)= —24. 06.
1 , Sisum — 30
Tab 1 Coefficients of the polynomial method s 6 MHC s .
Res 1 2 3 4 5 6 7 8 9 MARI-1(31 ~39). MART-1(32 ~ 40). MART-1(34 ~ 42). MART-1
A —2.38—3.22 2.8 —2.66—2.89—2.7—2.35— 3. 07— 2.47 (56~ 64) .MART-1(61 ~69). MART-1(95 ~ 103).
C —2.94—15.0—2581.96—3.29—2.2—2.97—2.37— 15.0 HLA-A2 ’ CTL
D —3.69—15.0—3 46—2.71—2.26— 2. 63— 3. 6] — 3. 03— 15. 0 3
E —3.64—15.0—351—2.65—3.39—3.41— 3.2l — 2. 63— 15. 0
F —1.89—15.0—235—2.5—1.34—2.4—2. 18— 1. 71— 15.0 CTL
G —2.32—15.0—304—2.63—2.56 —2.3—3. 13— 2.9%— 15.0 . ‘
H —2.67—15.0—258—2.58—2.05—3.2—3. 13— 2. 16— 15.0 MHC 1 7 APC
I —1.65—2.55—2.8—3.44—2.74—2.79 —2.2 —2.60 — 2. | TCR  CTL ’
K —2.51—15.0—3 65—2.93—3.34— 3. 77— 2. 97— 3. 27— 15.0 MHC [ CTL .
L —232—1.7—209—2.49—2.71—2.63— 2. 2—2.01—2.74 MHC I
M —0.39—1.39— 1.79—3.01—3.43— 1.38— 1. 33— 0. 97— 2.96 - MHC 1
N —3.12—15.0—331—2.22—2.36 —2.3—3. 14— 3.31— 15.0 B2 , a0
P —3.61—15.0—297—2.64—2.42—2.31— [.8—2.2— 15.0 a 8 B
Q —2.76—15.0—281—2.63—3.06—2.%4—2.12—3.05— 15.0 (Grwove ),
R —1.92—15.0—341—2.61—3.05—3.76—3. 48— 3. 02— 15.0 6 (Pocket )AF,
S —2.39—15.0—204—2.12—2.83—3. 04— 2. 3—2.2— 15.0 B F .
T —2.89—3.58 2.6 —2.48—2.17-2.58—2.67—3.14 —3.7 MHC I )
V. —2.44—2.64—268—3.29—2.49—2.25—2.8 —2.8 — 1.7 ,
W —0.14—15.0—1.01—2.94—1.77—2.77—2.8—2. 13— 15.0 . CTL
Y —1.46—15.0—1.67—2.7—1.92—2.39—1.35—3.37— 15.0 , MHC I
For each of the 20 amino acid residues the amount they con ’ CTL
tribute to the polynomial score is shown (for all nine pos- o CTL
tions, in, which they may occur) CTL o N .
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