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FOXC1蛋自在子宫颈癌及子宫内膜癌中的表达及意义 

王露颖 ，杨正才 ，杨 竹 。 

(1．重庆医科大学附属第二医院妇产科，重庆 400010；2．重庆市秀山县卫生学校，重庆 409900) 

【摘 要】目的：探讨 FOXC1蛋白表达与子宫颈癌及子宫内膜癌的临床病理特征问相关性。方法：采用免疫组化S-P法检测54 

例子宫颈癌及 23例子宫内膜癌石蜡组织中FOXC1蛋白的表达。结果：FOXC1蛋白分别在 29(53．7％)例子宫颈癌组织及 20 

(87．0％)例子宫内膜癌组织中均有表达 ，且定位在细胞浆。FOXC1阳性表达与宫颈癌组织学分级相关(P<0．05)，与宫颈癌的病 

理分型，FIGO(国际妇产科联盟 International Federation ofGynecology and Obstetrics)rl~床分期，宫颈肌层浸润及盆腔淋巴结转移 

之间无明显相关性(P>O．05 o FOXC1蛋白表达与子宫内膜癌病理类型，组织学分级，FIGO手术病理分期，肌层浸润深度，宫颈 

受累情况及附件受累，盆腔淋巴结转移之问均无明显相关性(P>0．05)。结论 ：FOXC1蛋白可能参与了子宫颈癌的发生及发展 

过程，它可能与子宫内膜癌发生发展过程无关。 
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FOXC1 expression in cervicaI cancer and endometriaI cancer 

／vG “一ring，elal 

(Department ofGynecology and Obstetrics， Second Affiliated Hospital，Chongqing Medical University) 

【Abstract】Objective：To investingate potential correlations between FOXC l expression and clinicopathologic features of endometrial 

cancer and cervical cancer．Methods：FOXC 1 protein expression in 54 cases of cervical cancer and 23 of endometrial cancer were 

investigated with immunohistochemistry．Results：FOXC 1 protein expression was observed in cancer tissues，including both endometrial 

and cervical canc,er．Positive FOXC1 expression was revealed in 20 (87．0％)of endometrial cancer and 29 (53．7％)of cervical cancer． 

Significant correlation in retrospective study was observed between FOXC 1 protein expression and histological grades (P<O．05)in cervical 

cancer．No significant association was shown between FOXC 1 protein expression in cervical cancer and clinicopath0i0gica1 factors including 

pathological types，FIGO stages，lymph node metastasis and etc．No significant association was shown between FOXC 1 protein expression in 

endometrial cancer and clinicopathological factors including pathological types，histological grades，FIGO stages，myometrial invasion and 

involvement ofcervix and adnexa．andlymph node nmtastasis(P>O．05)．Conclusion：FOXC1 mayplay a roleintumorigenesis ofcervical 

cancer．FOXC1 may have no correlation with tumorigenesis of endometrial cancer． 
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子宫颈癌及子宫内膜癌均位居妇科恶性肿瘤前三之列。 

我国目前尚无全面调查资料，据统计上世纪 80年代我国每 

年宫颈癌患者有 13．15万 ，子宫内膜癌新增病例 1．59万 ，两 

者之比为 1：8．3⋯，近年来 ，虽有国内资料显示子宫颈癌发病 

率及死亡率较上世纪 70年代有所下降，但子宫内膜癌发病 

率逐渐升高，且两种肿瘤发病都呈现年轻化倾向。可见，子宫 

颈癌及子宫内膜癌严重危害女性健康。 

转录因子 FOXC1(以前称为 FREAC3或者 FKHL7)，作 
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为叉头框转录因子基因家族(FOX家族)的一员，与家族其他 

成员一样 ，它具有由 100个氨基酸残基组成的保守 DNA结 

合区域，呈螺旋翼状结构。FOXC1是一个长度为 1．6 kb的外 

显基因，位于人染色体 6p25基因编码区l ，编码的蛋白质共 

553个氨基酸残基_4I5】。有研究报道，此基因突变与动物胚胎 

发育及人类 Axenfeld—Rieger畸形密切相关 。此外，此基因 

可能参与了几种人类生殖道肿瘤发生发展的过程，如前列腺 

癌，子宫内膜癌及卵巢癌等[10,11】。但迄今，FOXC1基因蛋白在 

子宫内膜癌及子宫颈癌中的表达及临床意义尚无实验研究 

报道。本研究旨在运用免疫组化的方法，检测子宫颈癌及子 

宫内膜癌中的 FOXC1蛋白表达 ，并分析 FOXC1表达与子宫 

颈癌及子宫 内膜癌 临床病理特征之间的相关性 ，以探讨 

FOXC 1对其诊断及预后判断中可能存在的价值，为临床工作 
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注： 1例宫颈鳞癌患者盆腔淋巴结转移资料丢失 

表2 FOXC1蛋白在子宫内膜癌中的表达与临床病理特征间的关系 

变量 例数 FOXC1蛋白表达 
P 

病理类型 

内膜样腺癌 

其他 

组织学分级 

高 

中～低 

FIGO手术病理分期 

I～Ⅱ 

Ⅲ～Ⅳ 

肌屋受累 

< 1／2 

≥ 1，2 

宫颈受累 

阳性 

阴性 

附件受累 

阳性 

阴性 

盆腔淋巴结转移 

阳性 

阴性 

2 

18 

0．539 

0．257 

O．616 

0．684 

0．75l 

O 

O．751 

3 

29例 FOXC1阳性表达的子宫颈组织中，宫颈鳞癌的阳 

性表达率为 51．0％，宫颈腺癌阳性表达率为 80％，此 2组间， 

FOXC1蛋白表达阳性率之间的差异无统计学意义(P>0．05)。 

高分化宫颈癌组织中FOXC1蛋白表达的阳性率 69．2％，中 

分化癌组织 中FOXCI阳性表达率为 58．1％，低分化癌组织 

中阳性表达率为 20％，此 3组间差异有统计学意义(P<0．05)。 

FIGO临床分期I期组织中FOXC1蛋白表达阳性率51．5％．Ⅱ 

期为 57．1％，此 2组间差异无统计学意义(P>0．05)，I期患者 

中，宫颈肌层受累<1／2FOXCI蛋白表达阳性率 40．9％，≥1／2 

的表达阳性率 72．7％，各组间差异无统计学意义(P>O．05)。 

无盆腔淋巴结转移 FOXC1蛋 白表达阳性率 51．1％，有盆腔 

淋巴结转移的表达阳性率 62．5％，各组间差异无统计学意义 

(P>0．05)。 

20例FOXCI阳性表达的子宫内膜癌组织中，内膜样腺癌 

的阳性表达率为 88．9％，其他癌阳性表达率为 80％，此2组间， 

FOXCl蛋白表达阳性率之间的差异无统计学意义(P>0．05)。 
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所有子宫内膜癌患者中，高分化癌组织中FOXC1蛋白表达的 

阳性率80％，中～低分化癌组织中FOXC1阳性表达率为 

100％，此 2组间差异无统计学意义(P>0．05)。FIGO手术病理 

分期 I一Ⅱ期FOXC1阳性表达率为88．2％，llI～1V期为83．3％， 

此2组间差异无统计学意义(P>0．05)。子宫肌层受累<1／2 

FOXC1蛋白表达阳性率 84．6％，≥1／2 FOXCI蛋白表达阳性 

率 90％，各组问差异无统计学意义(P>O．05)。宫颈受累 

FOXC1阳性表达率 85．7％，无宫颈受累阳性表达率 87．5％， 

2组间差别无统计学意义(P>O．05 o附件受累 FOXC1阳性表 

达率 100％，无附件受累阳性表达率 85．7％，2组问差别无统计 

学意义(尸>0．05 o无腹腔淋巴结转移FOXC1蛋白表达阳性率 

85．7％，有腹腔淋巴结转移 FOXC1蛋白表达阳性率 100％，各 

组问差异无统计学意义(尸>O．05 o 

3 讨 论 

本实验研究首次报道运用免疫组化的方法检测了子宫 

颈癌及子宫内膜癌组织中FOXC1蛋白的表达，并回顾性分 

析了FOXC1蛋白表达与子宫颈癌及子宫内膜癌的各项临床 

病理特征之间的相关性。结果证实FOXC1蛋白在子宫颈癌， 

子宫内膜癌组织中均有表达，且定位在细胞浆。FOXC1蛋白 

在 29(53．7％)例子宫颈癌组织中有表达。FOXC1蛋白在 20 

(87．0％)例子宫内膜癌组织中有表达。FOXC1阳性表达与宫 

颈癌组织学分级相关(P<0．05)，与宫颈癌的病理分型，FIGO 

临床分期，宫颈肌层浸润及盆腔淋巴结转移之间无明显相关 

性(P>0．05)。FOXC!蛋白表达与子宫内膜癌病理类型，组织 

学分级，FIGO手术病理分期，肌层浸润深度，宫颈受累情况 

及附件受累，盆腔淋巴结转移之间均无明显相关性(P>0．05)。 

结果提示 FOXC1蛋白可能参与了子宫颈癌的发生及发展过 

程，它可能与子宫内膜癌发生发展过程无关。 

有研究证实 FOXC1蛋白是一种核定位的磷蛋白，其定 

位是由位于叉头框翼状螺旋域 c端的核定位信号所决定 

的蚴。然而与FOXC1同家族的另一成员FOXO1，未磷酸化时 

定位在细胞核内，而磷酸化后则定位在细胞浆内。当 FOXO1 

受到上游因子 AKt作用后，发生磷酸化失活 ，从而从细胞核 

向细胞浆转位，并作为包括FAS配体(TNF家族亚成员 6)在 

内的多种基因的转录因子在信号通路中发挥作用[13-161。 

本实验的结果提示，子宫颈癌中 FOXC1蛋白的表达增 

高与较好的组织学分级相关，可能提示较好的预后。组织学 

分化越差，FOXC1蛋白表达率的下降越明显。但 FOXC1蛋白 

在子宫颈癌及子宫内膜癌组织中的定位与近年的文献报道 

并不相符。尽管 目前尚无研究证实 FOXC1蛋白在子宫颈癌 

及子宫内膜癌中的表达是否具有与 FOXO1相类似的机制， 

但对本实验结果的较为合理的解释是，未磷酸化的FOXC1 

蛋白，可能表达在细胞浆中，从而起到了肿瘤抑制的作用。本 

实验存在的局限在于，磷酸化的 FOXC1抗体目前无法从商 

业的抗体公司获得，因此无法验证磷酸化的FOXC1蛋白是 

否在细胞核中表达。综上所述，FOXC1基因可能在人类子宫 

颈癌发生、发展过程中也发挥着重要作用并可能作为一个灵 

敏的临床肿瘤指标来指导临床判断，但其作用机制有待进一 

步研究。 
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