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１１８∶１１７ Ｐ
}

１２１∶１１９ Ｐ
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１ ＢＣＡＮ １．４３２ ０．０１０ １．３０６ ０．０２２ ３３ ＡＲＨＧＥＦ２ ２．０７０ ０．００３ １．９７７ ０．００９
２ ＣＮＰ １．３９３ ０．００２ １．３１８ ０．００３ ３４ ＦＳＣＮ１ ２．２７０ ＜０．０１ １．９７７ ０．００１
３ ＮＣＡＮ １．６７５ ＜０．０１ １．３３０ ０．０１５ ３５ ＩＤＨ１ ２．０７０ ０．０３９ ２．０５１ ０．０３３
４ ＣＡＴ １．６４４ ０．００７ １．３８０ ０．０４９ ３６ ＨＳＰＡ２ ２．０７０ ０．００４ ２．０７０ ０．００７
５ ＮＥＦＨ １．６１４ ＜０．０１ １．４４５ ０．００６ ３７ ＭＹＯ１Ｄ ２．２９１ ０．０１３ ２．０７０ ０．０４２
６ ＶＣＰ ２．９６５ ＜０．０１ １．４５９ ０．０１２ ３８ ＡＨＮＡＫ２ ２．０８９ ０．００４ ２．０８９ ０．００３
７ ＧＤＡ １．４７２ ０．００９ １．４７２ ０．０１２ ３９ ＳＲＣＴＩＮ１ ２．１２８ ＜０．０１ ２．０８９ ０．００２
８ ＲＵＦＹ３ １．４４５ ０．００９ １．４８６ ０．００２ ４０ ＥＮＰＰ６ ２．３１２ ０．００１ ２．１０９ ０．００１
９ ＰＡＤＩ２ １．４５９ ０．０４４ １．４８６ ０．０２１ ４１ ＰＰＰ１Ｒ１４Ａ ２．６０６ ０．０２５ ２．１４８ ０．０３８
１０ ＳＬＣ８Ａ２ １．５１４ ０．００７ １．４８６ ０．００８ ４２ ＰＧＭ２Ｌ１ １．８０３ ０．００３ ２．１８８ ＜０．０１
１１ ＧＰＤ２ １．６００ ０．００９ １．４８６ ０．０１４ ４３ ＴＦ ２．２７０ ＜０．０１ ２．２４９ ＜０．０１
１２ ＣＡＣＮＡ２Ｄ１ １．６７５ ＜０．０１ １．４８６ ０．００２ ４４ ＫＩＡＡ１５９８ ２．３１２ ０．００３ ２．２４９ ０．００３
１３ ＡＫＡＰ１２ １．６００ ０．００６ １．５００ ０．０１５ ４５ ＣＰＮＥ６ ２．３９９ ＜０．０１ ２．２７０ ０．００１
１４ ＢＡＩＡＰ２ １．６１４ ０．０２１ １．５２８ ０．０３０ ４６ ＣＲＭＰ１ ２．６３０ ＜０．０１ ２．４８９ ＜０．０１
１５ ＣＬＡＳＰ２ １．７５４ ０．０２６ １．５８５ ０．０３０ ４７ ＧＰＤ１ ２．８０５ ０．０１８ ２．４８９ ０．０３１
１６ ＢＩＮ１ １．８０３ ＜０．０１ １．５８５ ０．００２ ４８ ＦＧＢ ２．６３０ ＜０．０１ ２．５５９ ＜０．０１
１７ ＯＬＡ１ ２．１０９ ０．００２ １．６１４ ０．０２５ ４９ ＡＮＬＮ ２．７５４ ０．００６ ２．５８２ ０．００７
１８ ＣＡ２ １．８７１ ０．０１３ １．６２９ ０．０４８ ５０ ＥＲＭＮ ２．７２９ ０．００１ ２．７０４ ０．００２
１９ ＲＴＮ４ １．８７１ ＜０．０１ １．６２９ ＜０．０１ ５１ ＭＡＰ１ＬＣ３Ａ ３．２２１ ０．０３２ ２．７２９ ０．０３３
２０ ＣＯＲＯ１Ａ １．８２０ ０．００２ １．６６０ ０．００１ ５２ ＭＡＲＣＫＳＬ１ ２．７０４ ０．００９ ２．８３１ ０．０１３
２１ ＳＬＣ４Ａ１ １．６２９ ０．００１ １．６９０ ０．００１ ５３ ＦＡＢＰ３ ２．９９２ ０．００７ ２．８３１ ０．０１０
２２ ＣＡＲＨＳＰ１ １．７０６ ０．０４７ １．６９０ ０．０４２ ５４ ＳＩＲＴ２ ３．２２１ ＜０．０１ ２．９９２ ＜０．０１
２３ ＤＰＹＳＬ４ １．８３７ ０．００２ １．７０６ ０．００４ ５５ ＭＡＧ ３．４６７ ＜０．０１ ３．２５１ ＜０．０１
２４ ＤＣＬＫ１ １．８５４ ＜０．０１ １．７０６ ＜０．０１ ５６ ＢＣＡＳ１ ３．７６７ ＜０．０１ ３．３１１ ０．００１
２５ ＰＰＰ２Ｒ１Ａ １．５００ ０．０４０ １．７７０ ０．００９ ５７ ＴＮＣ ３．３４２ ＜０．０１ ３．４０４ ＜０．０１
２６ ＭＹＯ１８Ａ １．８２０ ０．０１９ １．７８６ ０．０１８ ５８ ＨＳＰＨ１ ３．４３６ ＜０．０１ ３．５３２ ＜０．０１
２７ ＰＵＲＢ １．９４１ ０．０２５ １．８０３ ０．０４２ ５９ ＴＡＧＬＮ２ ２．９６５ ０．０４０ ３．５９７ ０．０３２
２８ ＷＤＲ１ １．７８６ ０．００１ １．８３７ ＜０．０１ ６０ ＮＤＲＧ１ ３．６３１ ０．００３ ３．５９７ ０．００３
２９ ＤＰＹＳＬ３ １．９４１ ０．０４６ １．８７１ ０．０４７ ６１ ＡＣＡＮ ３．３１１ ０．０１５ ３．６９８ ０．００８
３０ ＳＥＲＰＩＮＡ１ ２．１４８ ＜０．０１ １．８８８ ＜０．０１ ６２ ＲＢＭ３９ ４．９６６ ０．００４ ４．２４６ ０．００４
３１ ＭＡＰ４ ２．０７０ ０．０１５ １．９０５ ０．０１８ ６３ ＤＰＹＳＬ５ ５．１５２ ＜０．０１ ４．９６６ ＜０．０１
３２ ＡＰＯＡ１ ２．０８９ ＜０．０１ １．９０５ ＜０．０１ ６４ Ａ２Ｍ ６．６０７ ０．００２ ６．５４６ ０．００３
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１２１∶１１９ Ｐ
}

　

１ ＰＲＤＸ６ ０．０７８ ＜０．０１ ０．０８２ ＜０．０１ ４６ ＳＬＣ４Ａ４ ０．６３１ ０．０１８ ０．５２５ ０．０１９
２ ＰＳＡＴ１ ０．０６７ ＜０．０１ ０．０８６ ＜０．０１ ４７ ＫＣＮＡＢ２ ０．３７３ ０．００４ ０．５３０ ０．００９
３ ＮＥＳ ０．０７７ ０．００５ ０．０９９ ０．００２ ４８ ＡＣＴＩＮ１ ０．５３０ ＜０．０１ ０．５３０ ＜０．０１
４ ＡＡＲＳ ０．４３７ ０．００４ ０．２０９ ＜０．０１ ４９ ＣＴＳＤ ０．５７５ ０．０１３ ０．５３０ ＜０．０１
５ ＰＨＧＤＨ ０．２６１ ＜０．０１ ０．２１７ ＜０．０１ ５０ ＴＯＭＭ７０Ａ ０．５９７ ０．０２９ ０．５３０ ０．０１１
６ ＶＡＴ１ ０．３６０ ０．０３２ ０．２３８ ０．０２８ ５１ ＬＭＮＢ２ ０．６２５ ０．０１７ ０．５３０ ０．００９
７ ＥＳＹＴ１ ０．３８４ ０．０４２ ０．２６５ ０．０２６ ５２ ＰＵＲＡ ０．７１８ ０．０１７ ０．５３５ ０．００１
８ ＧＪＡ１ ０．２８３ ＜０．０１ ０．２６８ ０．００１ ５３ ＯＧＤＨＬ ０．６１４ ０．００９ ０．５４０ ０．００９
９ ＩＧＨＡ１ ０．２３３ ０．００１ ０．２７３ ０．０３６ ５４ ＮＤＵＦＳ２ ０．５３０ ０．００９ ０．５４５ ０．００５
１０ ＩＧＳＦ１ ０．３６６ ０．０１３ ０．２９６ ０．０１７ ５５ ＮＤＵＦＶ１ ０．５６５ ０．０４８ ０．５４５ ０．０４４
１１ ＰＨＹＨＤ１ ０．５１１ ０．０２６ ０．３０２ ０．０１２ ５６ ＡＬＤＨ２ ０．６４３ ０．００１ ０．５４５ ０．００１
１２ ＰＣＳＫ１Ｎ ０．３１３ ０．００２ ０．３２８ ０．０１５ ５７ ＡＱＰ４ ０．６７３ ０．００６ ０．５４５ ０．０１６
１３ ＣＳＴＢ ０．４９２ ０．０３６ ０．３２８ ０．０１１ ５８ ＧＬＵＤ１ ０．６７９ ＜０．０１ ０．５４５ ＜０．０１
１４ ＳＬＣ３Ａ２ ０．４８８ ０．０２９ ０．３４７ ０．０１１ ５９ ＡＤＨ５ ０．５１５ ０．００４ ０．５５０ ０．００７
１５ ＡＳＡＨ１ ０．４３３ ０．０１７ ０．３５３ ０．００７ ６０ ＬＧＡＬＳ１ ０．５８６ ０．０１７ ０．５５０ ０．００７
１６ ＰＴＧＥＳ２ ０．４２９ ０．０３６ ０．３５６ ０．０２１ ６１ ＭＡＯＢ ０．６１９ ０．００３ ０．５５５ ０．００４
１７ ＨＰ ０．４２９ ０．００１ ０．３５６ ０．０１４ ６２ ＰＳＡＰ ０．４５７ ０．０１０ ０．５６５ ０．０４８
１８ ＰＰＴ１ ０．３９４ ０．００３ ０．３７７ ０．００５ ６３ ＩＴＰＲ１ ０．４７０ ０．０２２ ０．５７０ ０．０３８
１９ ＨＲＳＰ１２ ０．４０６ ０．０１６ ０．３８７ ０．０３８ ６４ ＡＢＡＴ ０．５９７ ０．００２ ０．５７０ ０．００７
２０ ＦＬＮＡ ０．３５０ ＜０．０１ ０．３９１ ＜０．０１ ６５ ＡＫ１ ０．６７９ ０．００６ ０．５７５ ０．００１
２１ ＧＳＴＭ２ ０．４９７ ０．００２ ０．３９１ ０．００３ ６６ ＳＯＤ２ ０．７６６ ０．０３３ ０．５８６ ０．００５
２２ ＴＰＰＰ ０．６８５ ０．０１８ ０．３９４ ０．００９ ６７ ＡＴＰ２Ａ２ ０．６３１ ０．００２ ０．５９２ ＜０．０１
２３ ＴＡＧＬＮ ０．３０２ ０．００３ ０．４０９ ０．００５ ６８ ＡＣＯ２ ０．７１１ ０．００１ ０．６０８ ０．００３
２４ ＳＲＩ ０．３２８ ０．００２ ０．４０９ ０．０１６ ６９ ＳＹＮ１ ０．６１４ ０．００９ ０．６２５ ０．０１５
２５ ＰＴＧＤＳ ０．４９７ ０．０１９ ０．４１３ ０．０１０ ７０ ＳＹＴ１ ０．７３８ ０．０２３ ０．６２５ ０．００２
２６ ＧＬＵＬ ０．６４９ ＜０．０１ ０．４１７ ０．０１３ ７１ ＮＤＵＦＳ１ ０．６０８ ＜０．０１ ０．６３７ ０．００２
２７ ＡＮＸＡ５ ０．３７３ ０．００７ ０．４２１ ＜０．０１ ７２ ＨＥＰＡＣＡＭ ０．６１９ ０．０４５ ０．６３７ ０．０３８
２８ ＧＰＩ ０．７０５ ０．０３４ ０．４３３ ０．００６ ７３ ＳＬＣ２５Ａ１２ ０．６９８ ０．０２６ ０．６４９ ０．０２５
２９ ＳＬＣ１２Ａ５ ０．４７９ ＜０．０１ ０．４４１ ０．００１ ７４ ＮＰＥＰＰＳ ０．６７３ ０．０２１ ０．６５５ ０．０３１
３０ ＣＲＹＬ１ ０．４８３ ０．０１０ ０．４４１ ０．００８ ７５ ＡＴＰ６Ｖ１Ｂ２ ０．７１１ ＜０．０１ ０．６６１ ０．００１
３１ ＧＢＡＳ ０．５５０ ０．０４７ ０．４４１ ０．０４６ ７６ ＰＣ ０．６７９ ０．００９ ０．６６７ ０．００７
３２ ＡＮＸＡ２ ０．４１３ ０．００４ ０．４５３ ０．０１０ ７７ ＣＬＵ ０．７５２ ０．０１１ ０．６６７ ０．００２
３３ ＡＨＮＡＫ ０．５６５ ＜０．０１ ０．４８３ ＜０．０１ ７８ ＡＬＤＨ４Ａ１ ０．７５９ ０．０２７ ０．６６７ ０．００６
３４ ＣＯＸ４Ｉ１ ０．５１１ ０．００４ ０．４８８ ０．００５ ７９ ＮＤＵＦＡ９ ０．６４９ ０．００３ ０．６７３ ０．００７
３５ ＡＫＲ１Ａ１ ０．５５５ ０．００３ ０．４９２ ０．００１ ８０ ＡＴＰ６Ｖ１Ａ ０．７６６ ＜０．０１ ０．６７３ ＜０．０１
３６ ＳＴＸ１Ｂ ０．６３１ ０．００１ ０．４９２ ０．００５ ８１ ＶＤＡＣ３ ０．６９８ ０．０３７ ０．６８５ ０．０３６
３７ ＮＤＵＦＳ３ ０．５４０ ０．０１０ ０．４９７ ０．００４ ８２ ＯＧＤＨ ０．７４５ ０．０３２ ０．６８５ ０．０１０
３８ ＶＣＬ ０．４５７ ０．０１９ ０．５０１ ０．０２２ ８３ ＰＡＣＳＩＮ１ ０．７４５ ０．００６ ０．６９８ ０．０１１
３９ ＣＯＴＬ１ ０．４６６ ０．０１８ ０．５０１ ０．０１６ ８４ ＡＬＤＨ６Ａ１ ０．７４５ ＜０．０１ ０．７０５ ０．００６
４０ ＥＳＤ ０．４７９ ０．０３３ ０．５０１ ０．０２９ ８５ ＤＬＧ４ ０．７３１ ０．０２４ ０．７１１ ０．０２４
４１ ＡＣＯ１ ０．７１１ ０．００９ ０．５０６ ０．０１４ ８６ ＶＩＭ ０．７３８ ＜０．０１ ０．７１８ ＜０．０１
４２ ＦＢＸＯ２ ０．５０１ ０．００１ ０．５１１ ０．００１ ８７ ＰＥＢＰ１ ０．６７９ ０．０２０ ０．７３１ ０．００６
４３ ＰＹＧＢ ０．６８５ ０．００１ ０．５１５ ＜０．０１ ８８ ＰＳＤ３ ０．６７９ ０．０２６ ０．７３８ ０．０１４
４４ ＳＹＮＰＯ ０．４６１ ０．００６ ０．５２０ ０．００１ ８９ ＤＮＭ３ ０．７１１ ０．０１２ ０．７３８ ０．０２０
４５ ＡＬＤＨ９Ａ１ ０．４８８ ０．００１ ０．５２０ ０．００２
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